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プログラム
◎12月16日［土］　研究者向け（英語）

◎12月17日［日］　一般向け（日本語）

9:30–9:35	 Opening Remarks	
	 Arikawa Kentaro　SOKENDAI・Executive Director
9:35–10:20	 Genomic information deciphered by language models	
	 Asai Kiyoshi　The University of Tokyo・Professor
10:25–11:10	 Deciphering epigenetic landscapes for variations in gene regulatory networks in mammals	
	 Kawaguchi Risa　Kyoto University・Junior Associate Professor
11:15–12:00	 The loci of environmental adaptations in a model eukaryote	
	 Jianzhi "George" Zhang　University of Michigan・Marshall W. Nirenberg Collegiate Professor
12:00–13:00	 Break （Lunch）
13:00–13:45	 The assembly of a human pangenome	
	 Heng Li　Dana-Farber Cancer Institute, Harvard Medical School・Associate Professor
13:50–14:35	 De-composing evolution: on population structure and human history 
	 Rémi Tournebize　French National Centre for Scientific Research / University of Toulouse Paul Sabatier・Postdoctoral Researcher
14:35–14:55	 Break
14:55–15:40	 Bioinformatics for revealing rules behind genome evolution  
	 Iwasaki Wataru　The University of Tokyo・Professor
15:45–16:45	 Insights from high quality genome sequencing across the tree of life 
	 Richard Durbin　University of Cambridge・Professor	
16:45–16:50	 Closing Remarks 
	 Innan Hideki　SOKENDAI・Director, Research Center for Integrative Evolutionary Science
17:00–19:00	 Reception

10:00–10:05 開会挨拶　蟻川 謙太郎 （総合研究大学院大学・理事）
10:05–10:55 The genome sequencing revolution in biology 生物学におけるゲノム解読革命　※英語講演、同時通訳あり 
 リチャード・ダービン （ケンブリッジ大学・教授） 
11:00–11:35 生物学のデータサイエンス革命を主導する情報技術 
 岩崎 渉 （東京大学・教授） 
11:40–12:15 変化するゲノム、進化する共生～DNA情報から生物の相互依存関係を探る 
 重信 秀治 （基礎生物学研究所／総合研究大学院大学・教授）
12:15–13:15 休憩 （昼食） 
13:15–13:50 ヒトゲノムデータを安全に活用するプライバシ保護技術 
 清水 佳奈 （早稲田大学・教授） 
13:55–14:30 ゲノム研究から明らかになった人類進化 
 太田 博樹 （東京大学・教授）
14:30–14:45 休憩
14:45–15:20 超遺伝子が制御するアゲハのメス限定ベイツ型擬態 
 藤原 晴彦 （東京大学・名誉教授）
15:25–16:00 植物のゲノム配列の解読とその応用に向けた研究 
 平川 英樹 （かずさDNA研究所・主任研究員）
16:05–16:40 ゲノムからわかったオジギソウと食虫植物の進化 
 長谷部 光泰 （基礎生物学研究所／総合研究大学院大学・教授） 
16:40–16:45 閉会挨拶　印南 秀樹 （総合研究大学院大学・統合進化科学研究センター長）

・ 講演内容を許可なく録画・録音し、二次使用することを禁じます。
・ 本シンポジウム・講演会は、ご登録者のみの参加とし、いか
なる場合もライブ配信用のURL・パスワードを第三者に教え
ることを禁じます。

・ ライブ配信については、参加者から講演に関する質問を受け
付けません。また、個々の機器、回線により不具合が出た場合、
主催者は保証などをしませんのであらかじめご了承ください

・ 広報のため、本シンポジウム・講演会の写真や映像を使用す
る可能性があることをあらかじめご了承ください。

・ 本シンポジウム・講演会後に、アンケートメールを送付いたし
ますので、ご協力お願いします。

留意事項


